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Шизофрения – распространенное генетическое заболевание, связанное с нарушениями в системе передачи сигналов в головном мозге. Существует несколько теорий относительно природы этого заболевания. В частности, при шизофрении наблюдается повышенная экспрессия генов метаботропных глутаматных рецепторов второй группы. Известно, что агонисты этих рецепторов способны снижать эффекты фенциклидина, используемого  в поведенческих моделях шизофрении. Существует два сайта воздействия на глутаматные рецепторы: один из них расположен в лиганд-связывающем домене, другой - в трансмембранном. Последний представляется более интересным для разработки высокоактивных и селективных модуляторов метаботропных глутаматных рецепторов второй группы.

С помощью моделирования по гомологии нами построена модель трансмембранного домена mGluR2 и проведен докинг серии лигандов разных классов. Модели комплексов были уточнены с помощью моделирования молекулярной динамики в липидном бислое. На основе полученных результатов предложены структуры новых лигандов. 
